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TÉCNICAS USADAS PARA LA IDENTIFICACIÓN DE TREMATODOS



Objetivo General

Identificar parásitos adultos y huevos de la clase de trematoda en muestras de materia fecal de

rumiantes usando un set de primers dirigidos al marcador mitocondrial COX-1

Objetivos Específicos

Identificar morfológicamente parásitos adultos de la clase trematoda obtenidos por necropsia en

campo.

Estandarizar el uso del marcador mitocondrial COX-1 para la identificación de trematodos adultos

de los géneros Fasciola spp. y Paramphistómidos.

Aplicar el uso del marcador mitocondrial COXI para la identificación de huevos presentes en

materia fecal de rumiantes.

OBJETIVOS



METODOLOGÍA Objetivo 1



METODOLOGÍA Objetivo 2 



METODOLOGÍA Objetivo 3



Rodríguez, 2014

López y col, 2012

Alarcón y col, 2009, 

RESULTADOS Objetivo 1



RESULTADOS Objetivo 2 



Electroforesis en gel de agarosa

RESULTADOS Objetivo 2 



POZO 2

Moazeni y col, 2012. 493 pb Martin, 2014. 399 pbItagaki, 2005 498pb
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POZO 4RESULTADOS Objetivo 2



ÁRBOL FILOGENÉTICO

12. Oestrus
8. Paramphistomum cervi
9. Calicophoron microbothrioides
2. Fasciola gigantica
5. Secuencia 1
11. Fasciola hepatica
3. Fasciola hepatica
10. Fasciola hepatica
6. Paramphistomum *
4. Cotylophoron cotylophorum
7. Secuencia 2
1. Cooperia oncophora

Objetivo 2

Alarcón, 2009



Sánchez en 2013, Chivata

Paucar en 2010, Oxapampa 

Perú 

RESULTADOS

López en 2008, trópico alto 

occidente colombiano

Wilches y col en 2009 san 

Nicolás Antioquia

Objetivo 3 



RESULTADOS Objetivo 3 



PRESENCIA DE HUEVOS DE ACUERDO A LA TÉCNICA USADA 

RESULTADOS Objetivo 3 



Fenol y QIAamp DNA Mini Kit Mx al azar1:10, 1:20 y 1:50 Muestra 1 y 2 extraída con fenol, dil 1:20, 

1:50, 1:100 y 1:200, y muestra 1 y 2 extraída 

con kit, di 1:20, 1:50, 1:100 y 1:200

Mc Master. Muestra 1 al 8 pura y dil 1:20 kits comerciales ZR Plant/Seed DNA KitTM
y ZymoBIOMICS TM DNA Mini Kit

Restrepo 2010, Bogota.   

Paz 2014, Santiago de Chile

Tamay de Dios 2013 México. 

RESULTADOS Objetivo 3 



CONCLUSIONES

La utilización de primers degenerados permiten la correcta amplificación de más de una especie de parasito

perteneciente a la misma clase, en este caso Trematoda; sin embargo, la calidad o tipo de la muestra juega un

papel importante cuando se desea hacer un diagnóstico diferencial, pues, aunque la técnica de sedimentación

rápida modificada muestra una buena sensibilidad para el diagnóstico no permite la diferenciación de las

especies debido a la similitud de las características morfológicas del huevo; y, la necropsia en campo, aunque

permite la diferenciación de las especies en su estadio adulto solo puede ser usada si se sacrifica el animal.

El genoma mitocondrial se presenta como una técnica útil y eficiente para el diagnóstico y diferenciación de las

especies debido a que tiene regiones altamente conservadas que la hacen específicas para cada parásito pues

se consideran el código de barras de la vida; sin embargo, su utilización hasta ahora está dada para las

muestras de ADN procedentes del parásito.



Los inhibidores presentes tanto en la materia fecal como en los componentes usados en la extracción de

ADN dificultan la correcta amplificación por acción inespecífica del ADN polimerasa dada por los iones Mg

presentes en la muestra, o por la precipitación o desnaturalización del ADN, que impiden la correcta

amplificación de la secuencia diana.

Las comparaciones de las secuencias obtenidas en el GenBank dejan en manifiesto la presencia de F.

hepatica y Paramfistómidos como parásitos obtenidos por la necropsia en campo y como posibles

causantes de infección en rumiantes de Nobsa, Boyacá y Villavicencio, Meta.

CONCLUSIONES



Se sugiere usar las secuencias obtenidas para la elaboración de primers 
específicos

Los ensayos con Hospederos intermediarios podrían permitir mejor 
obtención de muestras con menores inhibidores que los presentes en 
materia fecal

Utilización de otros tipos de PCR con características más avanzadas, como 
una PCR anidada  que permite una amplificación más específica

RECOMENDACIONES
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Un poco más de persistencia, un poco más de 

esfuerzo, y lo que parecía irremediablemente 

un fracaso puede convertirse en un éxito 

glorioso.

-Elbert Hubbard.


