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CICLO BIOLOGICO

Fasciola hepdtica
Ciclo intraorganico

Fuente: Elaboracion propia, Modificado de Bonilla, R. 2016.



TECNICAS USADAS PARA LA IDENTIFICACION DE TREMATODOS




OBJETIVOS

Objetivo General

|dentificar parasitos adultos y huevos de la clase de trematoda en muestras de materia fecal de
rumiantes usando un set de primers dirigidos al marcador mitocondrial COX-1

Objetivos Especificos

|dentificar morfologicamente parasitos adultos de la clase trematoda obtenidos por necropsia en
campo.

Estandarizar el uso del marcador mitocondrial COX-1 para la identificacion de trematodos adultos
de los géneros Fasciola spp. y Paramphistomidos.

Aplicar el uso del marcador mitocondrial COXI para la identificacion de huevos presentes en
materia fecal de rumiantes.



METODOLOGIA
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METO DO LOGIIA Objetivo 2

ParamCOX1-F 5'- GAT CCT GTKTTRTTT CAG CA-3’
ParamCOX1-R 5'- TAAAGAHAR HAC ATAATG AAAATG A-3'
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METODOLOGIA Objetivo 3

ParamCOX1-F 5'- GAT CCT GTKTTRTTT CAG CA-3’
ParamCOX1-R 5- TAAAGAHAR HAC ATAATG AAAATG A -3’
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RESULTADOS Objetivo 2




RESULTADOS Objetivo 2

Electroforesis en gel de agarosa



RESULTADOS PO70 2 Objetivo 2

GCCAAAAAATGTATCATGAAGCAAGTATCCAAAAGAGAAGGCAGAAAGCATAATACCAGTAACCCCACCAATAGTAAATAAAACAATAAACCCTATAATTCACCACACAACA
GGATCCCATATACGAACAGAACTACCCCCCCCCAACATTATCAACCAGGAAAAGACCTTAATACCCGTAGGAATACCAATAACCATAGTAACAGAACTAAAAAAAACAGCAG
TATGCACATCCAAACCCACCATAAACATATGATGAGCCCAAACAACACTACCTAAACATACTATAGCAGCCATAGCTAAAATAAGACCATAATAACCAAACAAAGAATCATTAT
TAGTTAGAGTCACACAAATATGACTAATAACCCCAAACCCGGGTAAAATCAAAACATAAACCTCAGGATGCCCAAAAAACCAAAACAAATGCTGAAACAACACAGGATCA
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RESULTADOS POZO 4 Objetivo 2

AACAAATCCAGGGTAATCATTGCAACCATAAGAATCTAATACACAAGAAGATAACACTATACCGGTTACACCACCCATAGTAAACAACACAATAAAACCCATAATTCATCACA
CAACAGGATCCCAAACACGAATACCAGCACCACTCGACATATATAATCAAGAAAACACCTTTATACCCGTCGGGATACCTATAACCATAGTCACAGAACTAAAAAATACAGAT
GTCTTCACATCTTAACCCACCATAAACATATGATGTGCCCAAACAACACCACCCAAACAAACTATAGAAGCCATAGCAAACACTAAACCATAATAACCAAACAACGAATCTTG
ATTCCTTATTCTCATACAAATATGACTTACAGCCCCAAAACCAGGTAAAATCAACACATATACCTCGGGATGTCCGAAAAATCAAAATAAATGCTGAAACAAAACAGGATCA
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Objetivo 2

ARBOL FILOGENETICO

12. Oestrus
— 8. Paramphistomum cervi

— 9. Calicophoron microbothrioides
2. Fasciola gigantica
5ecuencia 1>

11. Fasciola hepatica

3. Fasciola hepatica

10. Fasciola hepatica

6. Paramphistomum *
IE 4. Cotylophoron cotylophorum
K Secuencia 2>

1. Cooperia oncophora

Alarcon, 2009




RESULTADOS Objetivo 3
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RESULTADOS Objetivo 3




RESULTADOS

10

DATOS

Tatuaje 22, prefiada de 36 meses

Tatuaje 07, prefiada de 60 meses

Tatuaje 55, lactante de 60 meses

Tatuaje 22, lactante de 60 meses

Tatuaje 25, hembra de 9 meses

Tatuaje 27, lactante de 48 meses

Tatuaje 0835, vacia de 8 meses

Tatuaje 03, lactante de 48 meses

Tatuaje 16, prefiada de 25 meses

Tatuaje 05, prefiada de 50 meses

HT

negativo

positivo

negativo

positivo

positivo

negativo

positivo

negativo

negativo

negativo

HN

positivo

positivo

positivo

positivo

positivo

positivo

positivo

negativo

positivo

positivo

Objetivo 3

HC

negativo

negativo

negativo

negativo

negativo

negativo

positivo

negativo

negativo

negativo

PRESENCIA DE HUEVOS DE ACUERDO A LA TECNICA USADA



RESULTADOS Objetivo 3
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CONCLUSIONES

La utilizacion de primers degenerados permiten la correcta amplificacion de mas de una especie de parasito
perteneciente a la misma clase, en este caso Trematoda; sin embargo, la calidad o tipo de la muestra juega un
papel importante cuando se desea hacer un diagnoéstico diferencial, pues, aunque la técnica de sedimentacion
rapida modificada muestra una buena sensibilidad para el diagnéstico no permite la diferenciacion de las
especies debido a la similitud de las caracteristicas morfologicas del huevo; y, la necropsia en campo, aunque
permite la diferenciacion de las especies en su estadio adulto solo puede ser usada si se sacrifica el animal.

El genoma mitocondrial se presenta como una técnica util y eficiente para el diagnéstico y diferenciacion de las
especies debido a que tiene regiones altamente conservadas que la hacen especificas para cada parasito pues
se consideran el codigo de barras de la vida; sin embargo, su utilizacion hasta ahora esta dada para las
muestras de ADN procedentes del parasito.



CONCLUSIONES

Los inhibidores presentes tanto en la materia fecal como en los componentes usados en la extraccion de
ADN dificultan la correcta amplificacion por accion inespecifica del ADN polimerasa dada por los iones Mg
presentes en la muestra, o por la precipitacion o desnaturalizacion del ADN, que impiden la correcta
amplificacion de la secuencia diana.

Las comparaciones de las secuencias obtenidas en el GenBank dejan en manifiesto la presencia de F.
hepatica y Paramfistomidos como parasitos obtenidos por la necropsia en campo y como posibles
causantes de infeccion en rumiantes de Nobsa, Boyaca y Villavicencio, Meta.
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Un poco mas de persistencia, un poco mas de
esfuerzo, y lo que parecia irremediablemente
un fracaso puede convertirse en un éxito
glorioso.

-Elbert Hubbard.



