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Acné vulgar

Marco tedrico
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1. Kaminsky A, Florez-White M, Arias MI, Bagatin E. Clasificacion del acné: Consenso Ibero-Latinoamericano. 2015.




Acné vulgar

Marco tedrico

SERVICIO DERMATOLOGIA
Fundacion Sociedad de
Cirugiorde Bogotd, Hospital
8an José BOGOTA
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ardona y col. 2014. "Prevalencia de acne en estudiantes de octavo a undecimo grado de El Retiro-Antioquia y percepciones asociadas
2. Mendoza et.al 2013 “Antimicrobial susceptibility of Propionibacterium acnes isolates from acne patients in Colombia”.
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Acné vulgar

Marco tedrico
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Clasificacion del acné

. Clasificacion segun el grado de severidad Consenso Ibero-Latinoamericano, 2014 ()
Marco teorico
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omadas por el grupo de Dermatologia de la Fundacion Sociedad de Cirugia de Bogotd, Hospital San José(2).
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Marco tedrico
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Cutibacterium acnes

PlGdsmidos con Tad, Sad y CRISPR(1).
~ 2560 Kpb(2).

2416 genes codificantes (3).

Genes que codifican:

citocromos y atpD.

Nitrato reductasa, reductasa de dimetil sulfoxido
y fumarato reductasa.

Triacilglicerol lipasa, sialidasa, hialurinatoliasa,
varias peptidasas extracelulares y cinco genes
homologos que codifican factor CAMP(3).

. Fitz-Gibbon §, et al. Propionibacterium acnes strain populations in the human skin microbiome associated with acne. 2013.
2. Kasimatis et.al Analysis of Complete Genomes of Propionibacterium acnes Reveals a Novel Plasmid and Increased Pseudogenes in an Acne Associated
Strain. 2013.
. Bruiggemann H, et.al . The complete genome sequence of Propionibacterium acnes, a commensal of human skin. 2004




Clasificacion de C. acnes

Marco tedrico 1979: Kishishta et,al (1)
Capacidad de fermentar los

BIOtlpO carbohidratos eritritol, sorbitol y
ribosa.

Existen 5 biotipos ( B1 al B5)

2013: Gibbon et. al (3)

Consiste en la secuencia de DNA
ribosomal 16S

Existen mas de 10 ribotipos

Ribotipo

2005: Mc Dowell et.al (2)
Consiste en la secuencia de ADN de

FIlOtlpO multiples genes.

En la actualidad existen 5 filotipos
(IA1,1A2,1B,1C,I1,111)

\
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Acné.

Fl | Otl p 0S A1 Resistencia a la eritromicina (1)

Marco tedrico Pseudogenes (2).

Acné.
Genes Tad y Sag (3).

|A2

IB — | Cdncer de prostata (4)

C.acnes

Resistencia a medicamentos
anfiacné(5).

Cdncer de prostata(4)
Il CRISPR(3)
Resistencia a la bacifracina

Il Comensal verdadero
Carente de reductasa dimetil sulféoxido.

Aubin et.al 2016 “Draft Genome Sequences of Four Propionibacterium acnes Strains Isolated from Implant-Related Infections
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Shannon BA, Cohen RJ, Garrett KL. Polymerase chain reaction-based identification of Propionibacterium acnes types isolated from the male vurinary tract: evaluation of
adolescents, normal adults and men with prostatic pathology
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¢,Cuales,son los biotipos y filotipos de cepas de C. acnes aislados a partir
de lesiones patognomaodnicas de acné mediante la utilizacion de tecnicas
bioguimicas y moleculares?




OBJETIVOS




General

Objetivos

Caracterizar las cepas de C. acnes aisladas a partir de pacientes con acne que
consultaron al servicio de Dermatologia de la Fundacion Sociedad de Cirugia
de Bogota, Hospital San José en el afo 2016, por medio de técnicas
moleculares y bioguimicas.
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Antecedentes

Metodologia

DETERMINACION DE FILOTIPOS DE | [0 pacientes 1 R
Propionibacterium acnes POR « 57 bacilos Gram 33 C. acnes
{LDI-TOF |—| POsifivos 7 C. avidium
53 cocos Gram |12 P. acidifaciens
M) positivos —
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1. Montenegro Benavides Paola Andrea Pardo Rodriguez Mayda Gisel. Determinacion de filotipos de propionibacterium acnes por MALDI-TOF [Internet].

Universidad Colegio Mayor de Cundinamarca; 2017



Biotipificacion

Metodologia
RIbOsq Biotipo Ribosa Eritritol Sorbitol
] + + +
2 + +
Biotipificacion ATCC 6917
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V. 688 :
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Cepas en medio
\ Schaedler

1. Kishishita M, Ushijima T, Ozaki Y, Ito Y. Biotyping of Propionibacterium acnes isolated from normal human facial skin.

g/ Fermentacion
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No fermentacion
del carbohidrato.




Filotipificacion

Metodologia Touchdown PCR
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1. Barnard et.al . Multiplex touchdown PCR for rapid typing of the opportunistic pathogen Propionibacterium acnes.2015
2. https://www.abmgood.com/marketing/knowledge_base/polymerase_chain_variation_system.php



Diseno de sondas

Metodologia
5' 3l

CEPA ATCC 6919 (IA2)

TCGACCGATCCCGGAATCGAGATCGGGATCGATCGGCTAGGCTTICGAAG
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Barnard et.al . Multiplex touchdown PCR for rapid typing of the opportunistic pathogen Propionibacterium acnes.2015




DISENO DE SONDAS

Fuente: Barnard et.al 2015

a. RNAr 168
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200pb

Fuente: Ibanez et.al 2018



Secuenciacion

1LAZ

Metodologia

Fragmento amplificado del RNAr 16s

4

Propionibacterium acnes subsp. acnes strain HKG 252 165 ribosomal RMA gene partial sequence
Seguence [0z KEFGT4870.1 Length: 1211 Wumber of Matches: 1
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Resultados y
discusion

30
%

20
%

—
X o

Porcentaje (%)

0%

15%

B1

Blotipos y acne vulgar

moderado y severo.

0%

0%

B2

Biotipos

22%

B3

0%

0%

Fuente: Ibanez et.al 2018

Biotipos de C. acnes encontrados en acné, leve

B Leve
Moderado

B Severo

Espana (1)
58.33%- B3
12.5%- B1
8.33%- B2y
B4

Japon (2)
52%-B3

21%-B1
17%-B2

Colombia
(15) 56%-B1
(12)44%-B3

R, et. al Optimization of genotypic and biochemical methods to profile P. acnes isolates from a patient population.2017.
et.al. Correlation between Propionibacterium acnes biotypes, lipase activity and rash degree in acne patients. 2000 A



Filofipos y acne vulgar

Resultados y

discusion
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T Tipificacion de C. acnes por diferentes

discusion s .
tecnicas.
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Conclusiones

La filofipificacion de C. acnes es posible por medio de la PCR TD multiple aqui

realizada, con el fin de conocer los filotipos en nuestra poblacion y su asociacion

con la evolucion del acné.

En la poblacion estudiada el filotipo mas frecuente fue el IA2

Labiotipificacion es un método facil de realizar sin embargo su costo y el dificil
cceso a los carbohidratos limitan tu utilizacion.

La biotipificacion en la actualidad no constituye una herramienta Util para e

diagnostico, tfratamiento o seguimiento del acne.

Las caracteristicas protedmicas pueden variar segun el perfil de expresion,

dificultando la identificacion correcta por MALDI TOF .

Se pueden presentar diferentes filotipos de acuerdo a las caracteristicas de la

poblacion.



Recomendaciones

®» Para conocer la frecuencia de cada uno de los filotipos circulantes

en Colombia se debe hacer un estudio poblacional mayor.

ofro tipo de patologias en las que esta involucrado C.

s, daria una mejor comprension del papel del microorganismo

re estas.

w/Analizar plasmidos y genes que confieren virulencia y resistencia

antimicrobiana en las cepas de C.acnes circulantes en Colombia.



Financiacion

Este estudio fue financiado por la Fundacion
Universitaria de Ciencias de la Salud FUCS




Agradecimientos

« Ala fundacion Universitaria de Ciencias de la Salud FUCS.
« A la Dra. Lilian Torres Tobar y a la Dra. Marcela Gomez.

« Alos docentes y funcionarios de la fundacion Universitaria
de Ciencias de la Salud FUCS.

e A mifamiliq.




Referenclas

Mendoza N, Hernandez PO, Tyring SK, Haitz KA, Motta A. Antimicrobial susceptibility of
Propionibacterium acnes isolates from acne patients in Colombia. International journal of dermatology.
2013;52(6):688-92. Epub 2013/03/05.

Barnard E, Nagy |, Hunyadkurti J, Patrick S, McDowell A. Multiplex touchdown PCR for rapid typing of the
opportunistic pathogen Propionibacterium acnes. Journal of clinical microbiology. 2015;53(4):1149-55.
Epub 2015/01/30.

McDowell A, Valanne S, Ramage G, Tunney MM, Glenn JV, McLorinan GC, et al. Propionibacterium
acnes types | and Il represent phylogenetically distinct groups. Journal of clinical microbiology.
2005;43(1):326-34. Epub 2005/01/07.

Fitz-Gibbon S, Tomida S, Chiu BH, Nguyen L, Du C, Liu M, et al. Propionibacterium acnes strain
populations in the human skin microbiome associated with acne. The Journal of investigative
dermatology. 2013;133(9):2152-60. Epub 2013/01/23.

Lomholt HB, Kilian M. Clonality and anatomic distribution on the skin of antibiotic resistant and sensitive
Propionibacterium acnes. Acta dermato-venereologica. 2014;94(5):534- Epub 2014/03/01.
http://apps.who.int/medicinedocs/es/d/Jh2920s/20.html.

Quintero Y, Asuaje L, Franco F, Roye R. Propionibacterium acnes: pasado, presente y futuro.
Dermatologia Venezolana. 2015; 53(2).

ssssug; 27(8):519-22.

Perkins AC, Cheng CE, Hillebrand GG, Miyamoto K, Kimball AB. Comparison of the epidemiology of acne
vulgaris among Caucasian, Asian, Continental Indian and African American women. J Eur Acad Dermatol
Venereol. 2011 Sep; 25(9):1054-60.

Correlation between phylogroups and intracellular proteomes of Propionibacterium acnes and differences
in the protein expression profiles between anaerobically and aerobically grown cells



http://apps.who.int/medicinedocs/es/d/Jh2920s/20.html

Referenclas

« Cebrian R, Arévalo S, Arias-Santiago S, Riazzo C, Rojo MD, Bermudez P, et. al Optimization of
genotypic and biochemical methods to profile P. acnes isolates from a patient population. J Microbiol
Methods. 2017; 141:17-24.

« Paugam C, Corvec S, Saint-Jean M, Le Moigne M, Khammari A, Boisrobert A, et al. Propionibacterium
acnes phylotypes and acne severity: an observational prospective study. J Eur Acad Dermatol Venereol
[Internet]. 2017; Available from: http://dx.doi.org/10.1111/jdv.14206

« Kishishita M, Ushijima T, Ozaki Y, Ito Y. Biotyping of Propionibacterium acnes isolated from normal
human facial skin. Appl Environ Microbiol. 1979; 38(4):585-9.

. agy E, Urban E, Becker S, Kostrzewa M, Voros A, Hunyadkurti J, et al. MALDI-TOF MS fingerprinting
facilitates rapid discrimination of phylotypes I, Il and Il of Propionibacterium acnes. Anaerobe. 2013;
20:20-6.

+ Collier CN, Harper JC, Cafardi JA, Cantrell WC, Wang W, Foster KW, et al. The prevalence of acne in
adults 20 years and older. J Am Acad Dermatol. 2008 Jan; 58(1):56-9.

« Kaminsky A, Florez-White M, Arias MI, Bagatin E. Clasificacion del acné: Consenso lbero-
Latinoamericano, 2014. Med Cutan Ibero Lat Am. 2015; 43(1):18-23.




